                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                    

单一来源谈判文件


项目名称：生物信息分析服务器系统
项目编号：（D）SBC20150015












南通大学实验室与设备管理处
2015年9月10日
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第一部分   单一来源谈判邀请
南通大学拟采取单一来源谈判方式购买生物信息分析服务器系统及相关服务，现邀请合格供应商参加投标。
本次单一来源谈判的相关信息如下：
一、项目名称：生物信息分析服务器系统及相关服务
二、项目编号：（D）SBC20150015
三、货物品名、数量及技术规格：详见本文件第三部分“采购货物及有关说明”。
四、合格的供应商
参加本次单一来源谈判活动的供应商除应当符合《中华人民共和国政府采购法》第二十二条的规定外，还必须具备以下条件：
1、经国家工商行政管理机关注册的企业法人；
2、具有本次采购货物的供货、安装、售后服务等的相应资质；
3、采购货物的专业制造厂（商）或制造厂（商）授权的区域销售代理商；
 4、注册资本人民币50万元（含50万）以上。
五、供应商资格审查方式：资格后审。
六、单一来源谈判文件获取：供应商自行下载。
七、单一来源谈判文件售价：人民币300元。（投标时现场交纳，事后不退。）
八、响应文件接收截止及谈判开始时间、地点
时间：2015年9月17日14时30分
地点：南通大学实验室与设备管理处（南通大学主校区逸夫教学楼7号楼408室）。
与本次单一来源谈判有关的事宜请按下列通讯方式联系：
单位部门：南通大学实验室与设备管理处
联系地址：江苏省南通市啬园路9号南通大学主校区逸夫教学楼7号楼408室
邮政编码：226019
Email：cgk@ntu.edu.cn
联系人：吴老师 李老师 牛老师
联系电话（传真）：0513-85012138。

第二部分  供应商须知
一、单一来源谈判文件
1.1. 名词定义
本单一来源谈判文件中的采购人、供应商、中标人分别指：
（1）采购人指南通大学，亦称买方。
（2）供应商指响应单一来源谈判并具备相应资质的参与投标的制造（厂）商、代理商。
（3）中标人指最后中标的供应商，亦称卖方。
1.2. 单一来源谈判文件的组成
本单一来源谈判文件由下列部分组成：
（1）单一来源谈判邀请
（2）供应商须知
（3）采购货物及有关说明
（4）合同主要条款
（5）附件
1.3. 单一来源谈判文件的澄清
如供应商对单一来源谈判文件的某些内容有疑问，应在投标截止时间5日前以书面形式传真通知采购人，采购人将予以书面答复。采购人认为有必要时，可将答复内容（包括疑问内容，但不包括疑问来源）在南通大学招投标信息网站上公开发布。
1.4. 单一来源谈判文件的补充和修改
（1）采购人有权在投标截止时间3日前对单一来源谈判文件进行补充和修改，补充和修改的内容在南通大学招投标信息网站上公开发布。补充和修改的内容作为单一来源谈判文件的组成部分，对供应商具有同等约束作用。
（2）如单一来源谈判文件的补充和修改对供应商准备投标的时间有影响，采购人有权决定推迟投标截止时间和开标时间。

二. 投标文件
2.1. 投标文件的语言
（1）投标文件及来往函件均应使用中文。
（2）授权文件、产品说明书、样本等非中文材料，其中的要点应附有中文译文。
2.2. 投标文件的组成
供应商编写的投标文件必须包括商务文件和技术文件。
商务文件包括以下部分：
（1）投标函（格式见附件1）
（2）投标报价总表（格式见附件2）
（3）配置清单及分项报价表（格式见附件3）
技术文件包括以下部分：
（1）不含报价的配置清单（格式见附件3）
（2）技术规格响应/偏离表（格式见附件4）
（3）商务条款响应/偏离表（格式见附件5）
（4）售后服务承诺书或技术协议书
（5）供应商资格证明文件（详见2.3）
（6）供应商近三年以来与本次单一来源谈判货物相同产品的销售业绩（5套合同复印件）
（7）供应商上一年度企业财务报表
（8）投标产品合格文件
（9）投标产品样本、技术资料等
（10）供应商认为需要陈述的其他内容
2.3. 供应商资格证明文件
（1）营业执照副本复印件
（2）税务登记证副本复印件
（3）法定代表人资格证明原件（格式见附件6）
（4）法定代表人授权书原件（格式见附件7）
（5）法定代表人及授权代表身份证复印件或其他相关证明
（6）投标货物的销售代理授权证明复印件（非制造商投标所必须）
（7）针对本次单一来源谈判的专项投标授权书原件（非制造商投标所必须，国内总代理或独家代理商除外）
以上资格证明文件的复印件均需加盖供应商公章
[bookmark: _GoBack]2.4. 投标文件的形式及签署
（1）供应商需提交商务文件正、副本各1份，技术文件正本1份、副本4份，并在投标文件的封面上明确标明商务文件和技术文件以及正本和副本。如投标文件正本与副本有不同之处，以正本为准。
（2）投标文件正本与副本均应使用A4型纸打印，图表等可按同样规格的倍数扩展，且经授权代表签署。
（3）投标文件不应有涂改、增删之处，但如有错误必须修改时，修改处必须由原授权代表签署。
2.5. 投标文件的密封和标记
供应商应将投标文件用封套加以密封，在封口处粘帖密封条，盖骑缝公章，并在封套上标明：
（1）收件人：南通大学实验室与设备管理处
（2）单一来源谈判项目编号：                                
（3）单一来源谈判项目名称：                                
（4）供应商名称：                                  
（5）联系电话：                                    
（6）开标之前不得启封
没有按上述规定密封和标记的投标文件，采购人将不承担投标文件错放或提前开启的责任。

三、投标细则
3.1. 投标货物
投标货物必须是全新、未使用过的原装合格正品，完全符合单一来源谈判文件规定的规格、性能和质量的要求，达到国家或行业规定的标准，属于国家强制认证的产品的必须通过认证。
3.2. 投标报价
（1）投标总价应是完税后（免税进口货物除外）的用户地交货价，其中应包含运输、搬运、安装调试、保修等全部费用。
（2）国（境）内供货的货物以人民币报价；国（境）外供货的货物以外币报价。
（3）价格条件：国（境）内供货的货物报到南通大学交货的交货价；国（境）外供货的货物报CIP南通、上海或南京交货价。
3.3. 投标文件的递交
（1）供应商应仔细阅读单一来源谈判文件的所有内容并作出实质性的响应，同时按单一来源谈判文件规定的要求和格式，提交完整的投标文件。
（2）投标文件应在投标截止时间前送达南通大学实验室与设备管理处（南通大学主校区逸夫教学楼7号楼408室），逾期送达或未送达指定地点以及未按单一来源谈判文件要求密封的投标文件，采购人将拒收或不启封退给供应商。
（3）采购人不接受电报、电话、传真及电子邮件投标。
3.4. 投标文件的修改和撤回
（1）投标截止时间后投标文件不得修改。
（2）投标截止时间前供应商可以撤标，但在投标截止时间后不允许撤标。
3.5. 分包投标
本次单一来源谈判不可分包投标和中标。
3.6. 联合投标
本次单一来源谈判不接受联合体投标。
3.7. 投标有效期
从投标截止时间起，投标有效期为90天。

四、谈判
4.1. 采购人按规定的时间和地点进行公开开标，供应商须派代表（持授权代表身份证明）参加谈判。供应商未派代表参加谈判的，视为自动放弃本次投标。
4.2. 采购人组织用户代表和有关技术、经济方面的专家组成谈判小组进行谈判。
4.3. 在单一来源谈判之前，采购人和评委要对供应商的投标资格以及投标是否对单一来源谈判文件的实质性要求和条件作出响应进行审查。
4.4. 对单一来源谈判文件的实质性要求和条件作出响应的投标应该是与单一来源谈判文件要求的全部条款、条件、指标和规格相符，没有重大偏离的投标。采购人和评委判定投标的响应性只根据投标本身的内容，而不寻求外部的证据，供应商不得通过修正或撤销不符合要求的偏离从而使其投标成为实质上响应的投标。
4.5. 投标文件出现（但不限于）下列情况之一的，由单一来源谈判小组评审后作无效投标或废标处理：
（1）超出经营范围投标的；
（2）不具备单一来源谈判文件规定的资格条件及未按单一来源谈判文件规定的要求提供资格证明文件的；
（3）无法定代表人签字或签字人无法定代表人有效授权的；应加盖供应商公章而未盖章的；
（4）投标有效期不足的；
（5）投标报价不合理明显低于成本的；
（6）重要技术指标和参数不满足单一来源谈判要求的；
（7）重要内容或关键字迹模糊不清无法辨认的；
（8）其它未对单一来源谈判文件实质性要求和条件作出响应的；
（9）有损害采购人和用户利益的规定的。
4.6. 单一来源谈判小组认为有必要时，将要求供应商述标或对投标文件中某些内容作出澄清或说明，但不接受供应商主动提出的澄清和说明。
4.7. 单一来源谈判小组将从供应商的投标报价、产品质量、技术方案、售后服务、企业状况等经济、技术和商务及其他优惠条件等方面，依据评判标准，对所有投标文件进行综合评审。

五、合同的签订
7.1. 中标人收到中标通知书后，应在10日内与采购人签订采购合同，过期视为放弃中标。
7.2. 本单一来源谈判文件和中标人的投标文件包括中标人所作出的各种书面承诺将作为采购人与中标人双方签订合同的依据，并作为合同的附件与合同具有同等法律效力。
7.3. 如供应商中标后悔标，采购人将取消该供应商本次中标资格及今后两年内的投标资格。

八、其他
8.1. 供应商无论中标与否，采购人不承担供应商参加投标的任何费用。

第三部分  采购货物及有关说明

一、货物需求一览表
	序号
	设备名称
	数量

	01
	生物信息分析服务器系统
	1套



二、情况说明、配置及技术要求
1、 构建生物信息分析服务器系统的意义：
1、建设生物信息分析平台
配备一套专业的、适用于高通量测序仪的生物信息分析专用系统，搭建完善的高通量测序分析平台。
2、提科研水平
配置一套专业的生物信息分析专用系统直接反映了课题组科研水平的强弱，可以有效提升科研工作的效率。
3、开拓新的科研思路
通过专业的生物信息分析专用系统，为现有的科学研究带来新的思路和视角。
4、发表高影响力文章
深度挖掘海量数据蕴藏的丰富的生物学机理，相应的科研成果发表在高影响力的国际刊物上，为相关领域的发展做出贡献。
5、提升同行中的领军地位
配置一套专业的生物信息分析专用系统可以直接提升在同行中的领军地位，领导该领域的科研进步。

二、满足预计运算资源的服务器硬件配置如下表所示：

	组成单元
	配置内容
	单位
	数量

	管理节点

	管理节点/
登录节点/
存储系统
	2U机架式服务器，支持2CPU
具体配置如下：
   - 2个Intel Xeon E5-2620 v2 CPU（6核/12线程, 2.1GHz, 7.2GT/s, 15MB Cache）
   - 4根8GB DDR3-1333MHz服务器内存
   - 2块Intel 1000M服务器网卡
   - 2个700W冗余电源
   - 高性能独立RAID控制器,支持SAS/SATAII硬盘，支持RAID 0、1、5、6、10、50、60级别
   - 8 × 2TB 7.2K 3.5寸SATA2硬盘，配置RAID5，可用空间12T
   - 1台DELL 23寸显示器
	台
	1

	计算节点

	计算节点
	2U机架式服务器，支持4CPU
具体配置如下：
   - 4个Intel Xeon E5-4620 v2 CPU（8核/16线程, 2.6GHz, 7.2GT/s, 20MB Cache）
   - 32根16GB DDR3-1333MHz服务器内存
   - 1块600GB 10000RPM SAS 6Gbps 2.5英寸企业级硬盘
   - 2块Intel 1000M服务器网卡
   - 2个1100W冗余电源
	台
	1

	交换机

	千兆交换机
	H3C S5024P 以太网交换机主机
	台
	1

	千兆网线
	千兆网络跳线/3米/6类UTP
	根
	2

	机柜及配件
	
	

	机柜及配件
	1 × 19" 42U 600*1000 标准机柜
3 × 6位PDU/10A防脱扣插座
	套
	1



上述系统包括2个节点，共44个CPU核心，544GB内存，12TB存储空间，峰值计算能力达到867.2G FLOPS。
三、Biomarker Tech.生物信息服务器系统的优势
Biomarker Tech.生物信息分析专用服务器系统能够满足高通量测序数据分析需求，包括管理节点、计算节点、存储系统、交换机、机柜和配件、集群系统软件等；还可以搭载丰富的软件资源（附表一），从而集成了一个非常完善的适于进行生物信息学分析的软件环境，涵盖了基因组学分析各个领域的常用软件，可以胜任序列比对、SNP检测、功能基因挖掘、基因表达分析、全基因组关联分析、连锁分析、QTL定位、基因组组装、基因组注释、基因功能分析、代谢途径分析、比较基因组分析、进化分析等多种基因组学分析工作；同时，也集成了多种动植物数据库（附表二）以及综合性的生物信息学数据库，方便直接使用。
另外，除了具备上述分析条件外，还可在一周内顺利完成下列任意一项分析：
1、测序数据量为60G左右的全基因组重测序分析：
与参考基因组进行比对，检测多态性位点（SNP、InDel、SV、CNV），分析群体的遗传结构和进化历史；基于连锁不平衡原理，绘制单体型图谱，完成全基因组关联分析（GWAS）等；
2、测序数据量为16G的无参考基因组的转录组分析：
原始数据的质量评估；完成de novo的拼接，得到目标物种的转录本；通过聚类分析得到Unigene库，计算每个Unigene的RPKM/FPKM值；对Unigene进行功能注释（GO、KEGG、COG、nt、nr、swissprot、trembl等），完成差异基因的筛选，进行聚类分析和功能注释等；
3、测序数据量为40G-60G的有参考基因组的转录组：
原始数据的质量评估；与参考基因组进行比对，计算每一个基因的RPKM/FPKM值，进行差异表达基因分析；此外，分析基因的结构，包括可变剪切、新基因、新外显子、UTR区的识别等；
4、样本数为100个的表达谱分析（每个样品8M）：
数据质量评估；与参考基因组进行比对，进行差异表达基因分析等；
5、样本数为300个的小RNA（每个样品8M）：
小RNA注释；新的miRNA预测；靶基因预测和功能注释；miRNA差异表达分析等；
6、基因组大小为2G的基因组De novo组装：
完成基因组的组装；基因组注释等；

此外，针对测序数据量为80G的外显子捕获测序、50G的ChIP-seq、50G的降解组测序分析等均可顺利完成分析。
附表一  数据库列表

	数据库类型
	数据

	植物数据库
	苹果、拟南芥、二穗短柄草、木瓜、衣藻、黄瓜、葡萄、木薯、苜蓿、龙头花、桃、小立碗藓、杨树、水稻、蓖麻、卷柏、高粱、大豆、草莓、番茄、白菜、玉米、棉花、小麦、甜橙、谷子、土豆、木豆

	动物数据库
	猩猩、果蝇、河豚、人、小鼠、大鼠、海胆、绵羊、斑马鱼、青鳉、三刺鱼、牛、鸡、马、家猪、兔、狗、猫

	综合数据库
	CDD、COG、GO、nt、nr、Pfam、Rfam、RepBase、UniProt、miRBase、HapMap、NCBI-Taxonomy




附表二  软件列表

	软件类型
	软件名称

	连锁、LD、QTL软件
	Onemap、Haploview、Germline、phase等

	比对类软件
	BLAST、FASTA、BLASTZ、Sim4、SSAHA2、BLAT、GeneWise、HMMER、MUMmer、MUSCLE、ClustalW、SOAP、MAQ、Corona、BWA、Bowtie等

	基因组组装软件
	SOAPdenovo、Velvet、CAP3、ABySS、ALLPATHS-LG、ARACHNE、Cortex、IDBA、MIRA、SSAKE等

	转录组组装软件
	Trinity、SOAPdenovo-Trans、CD-HIT、MIRA等

	基因组注释软件
	tRNAscan、Snoscan、miRanda、Rfam_scan、InterproScan、MEME/MAST、Mdscan等

	基因预测软件
	GLEAN、Glimmer、GeneMark、AUGUSTUS、GENSCAN、TwinScan等

	进化分析软件
	Phylip、MEGA、nj_tree、Structure等

	比较基因组软件
	SNPdetector、BreakDancer、Pindel等

	重复序列识别软件
	RepeatMasker、Trf等

	转录组分析软件
	IDEG6、cluster、Treeview、Tophat、Cufflinks、MIREAP、ViennaRNA等

	基因芯片分析软件
	J-Express、Scanalyze、KNNImpute等

	其他
	Fastx-toolkit、phd2fasta、primer3等




附表三  Biomarker Tech.特有具有软件著作权软件


	序号
	名称
	简介

	1
	基因组大小与杂合度估计软件
	用途：该软件利用de novo基因组组装初期的少量高通量测序数据（30X左右），对基因组大小、重复序列比例和杂合率等信息进行初步的评估，从而对组装的难度进行一个评估，方便对基因组组装的风险进行分析，从而采取更加合理的测序与组装方案。技术特点： 1.采用高效的kmer存储结构，极大地降低了硬件对kmer长度的限制。2.采用自动化扫描的方式进行统计，避免了人为因素的影响，同时大大加快了统计评估效率。3.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	2
	基因组重测序分析软件
	主要功能：基因组重测序是对已知基因组序列的物种进行不同个体的基因组测序，并在此基础上对个体或群体进行差异性分析。全基因组重测序的个体，通过序列比对，可以找到大量的单核苷酸多态性位点(SNP)、插入缺失位点(INDEL)、结构变异位点(SV)。同时，通过对变异位点的注释，可以发现可能引起基因功能变化的位点。本软件以第二代高通量测序的原始数据为基础，可以快速全面的检测测序样本和参考基因组之间的变异，并且对变异进行注释，发现两者之间的差异以及影响基因功能变化的潜在变异位点，为基因组的研究提供有力工具。技术特点：1.获得全基因组范围的单核苷酸突变位点(SNP)及其分布。 2.获得全基因组范围的插入缺失位点(INDEL)及其分布。3.获得全基因组范围的结构变异位点(SV)及其分布。4.可预测变异位点可能引起的影响。5.软件使用多任务方式处理，有效降低了分析时间。6.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	3
	绘制进化树软件
	主要功能：通过不同物种的蛋白质序列信息，绘制蛋白质的分子进化树，为从分子水平研究物种进化提供了新的手段，可以比较精确的确定某物种的进化地位进化树给出分支层次或拓扑图形，它是产生新的基因复制或享有共同祖先的生物体的歧异点的一种反映，树枝的长度反映当这些事件发生时就存的蛋白质与现在的蛋白质之间的进化距离。根据进化树不仅可以研究从单胞有机体到多细胞有机体的生物进化过程，而且可以粗略估计现存的各类属生物的分歧时间。技术特点：1.得到物种之间的blast比对结果；2.找到了物种的同源序列；3.得到muscle比对结果；4.软件使用多任务方式处理，有效降低了分析时间；5.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	4
	基因组选择分析软件
	要功能：基因组选择是根据样本覆盖全基因组的分子标签估计样本的育种值，包括并基于估计育种值辅助优良品种快速选育的方法，本程序以参考群体的SNP多态分子标记和表型数据为基础，构建出最佳线性无偏估计模型计算每个分子标记对表型的影响，并基于分子标记的加性效应估计候选群体的育种值，并对估计的准确性进行评估，为基因测序辅助育种提供有力应用工利的分析工具等。技术特点：1.快速实现基于全基因多态标签的育种值估计；2.实现科学完善的预测准确性评估；3.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	5
	根据近源物种scaffold信息辅助染色体连接软件
	主要功能：基因组de nove 测序是基因组测序中的热点和难点，本软件以二代测序数据为背景，结合近源物种的染色体信息，通scaffold信息，通过和近源物种的比对，获得相关信息，从而实现辅助所研究物种的连接，以期获得较为好的连接结果。技术特点：1.通过与近源物种的scaffold进行比对，得到该物种的scaffold之间的相邻关系，从而通过一个已在染色体上的scaffold，将所有相邻的scaffold挂载上去，可以有效的补充染色体的完整性；2.软件使用多任务方式处理，有效降低了分析时间；3.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	6
	CDS与UTR预测软件
	主要功能：利用RNA-seq数据组装的转录本序列，结合已知蛋白库（NR、Swissprot、KEGG）比对与ORF预测软件，预测mRNA的编码区（CDS）和非编码区（UTR）。技术特点：1.对组装的Unigenes进行CDS和UTR预测；2.利用已知蛋白数据库做参考，准确性高；3.适用于很多物种，植物、动物、真菌、细菌、病毒等；4.整合比较权威的Getorf软件，预测结果更准确；5.软件使用多任务方式处理，有效降低了分析时间；6.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	7
	基于染色质互作数据的scaffold组装软件
	用途：随着第二代测序技术的迅速发展，测序费用的急速下降，越来越多的基因组已经完成测序。但是，受到基因组复杂度的影响，特别是重复序列的影响，同时也受测序技术长度的影响，许多已经完成组装的基因组都还处于scaffold组装水平，同时，scaffold长度也普遍较短。为了有效地提高基因组组装的完整性，美国麻省大学医学院（UMMS）的研究人员，首次利用DNA互作频率数据进行了scaffold的组装。该软件旨于针对这种染色质互作数据进行scaffold二次组装，从而进一步提升基因组的完整性，为科研工作者提供更好的参考基因组。技术特点：1.通过两轮纠错，从而获得更加准确的测序数据。2.获得基于染色质互作频数信息的scaffold图。3.通过支持度信息对scaffold图进行校正。4.通过图分割和全局搜索进行scaffold排序 5.软件使用多任务方式处理，有效降低分析时间。

	8
	基于SNP变异位点的群体差异分析软件
	用途：同一物种不同群体间的差异分析是生物信息研究者比较关心的内容，通过对群体间差异的比较，可以了解该物种的进化过程。生物信息学上对群体的分析一般是通过群体中的变异位点进行的，而SNP作为一种单位点的突变，广泛分布在生物体的基因组中，具有高密度、高分辨率、高准确性的特点。本软件以群体中SNP变异位点为研究对象，对群体进行Fst、Tajima’s D等生物统计量的分析，进而得到两群体间存在差异的区域，并对区域内的基因进行KEGG、GO等功能数据库的注释，获得基因的功能信息，便于研究者对群体差异影响的具体基因进行研究，为研究者提供了一个有力的工具。技术特点： 1.获得群体间差异的Fst统计量信息，Tajima’s D统计量信息，Pi、Thita统计量信息。2.获得群体中差异较大的区域和区域内的基因及其功能注释信息。

	9
	基于7大数据库的基因功能注释软件
	用途：功能基因组学的主要任务之一是进行基因功能注释，了解基因的功能，掌握基因的产物及其在生命活动中的作用等。本软件是基于NR、NT、GO、Swissprot、TrEMBL、KEGG、COG等7大功能数据库对基因进行注释。软件运用blast进行核酸和氨基酸层面的比对，通过序列和已知基因和蛋白序列之间的相似性进行间接注释，从而达到对基因进行注释的目的。技术特点：1.本软件基于7大功能数据库进行注释。2.本软件可以选择7大数据库中任意多个数据库进行注释。3.软件对注释到的每个基因列出详细的注释信息并对注释结果画图。4.软件使用多任务方式处理，有效降低了分析时间。5.软件包结构清晰，程序接口规范清楚，便于程序升级扩展。

	10
	基于局部高通量测序数据的基因组组装软件
	用途：随着第二代测序技术的迅速发展，测序费用的急速下降，越来越多的简单基因组已经完成测序。但是，受到基因组复杂度的影响，仍然存在大量的基因组没有进行测序。其中最关键的因素就是基因组大小、重复序列比例和基因组杂合度，针对这些复杂基因组，常规的测序方案已经无法完成其组装需求，因此，出现了一种大规模局部测序技术，即将基因组打碎为许多小片段，然后对每个片段进行常规高通量测序。该软件是针对这种局部高通量测序数据，采用de Bruijn图理论的从头组装软件。本软件旨在进行局部片段的组装，为后续的基因组整体组装提供一个较高的起点，从而最终得到高质量的基因组，为科研工作者提供更好的参考基因组。技术特点：1.针对原始数据进行测序错误与局部污染数据过滤。2.获得不同局部覆盖度分布。3.依据局部测序深度信息进行组装kmer选取

	11
	基于基因组重测序的多态性识别软件（Polysmart）
	利用二代测序技术得到的高通量数据，与参考基因组进行比对分析，得到高可信度的单核苷酸多态性位点。

	12
	特异性长度扩增片段分子标记多态性分析软件（SLAF-Poly）
	利用多酶切实验得到的特异性长度扩增片段，通过互相比对、分析，得到单核苷酸水平的多态性位点信息。



说明：
1、 带“*”号的条款为必须满足的重要指标。对带“*”的技术参数必须在投标文件中提供技术支持资料（如彩页、手册、检测报告等），未提供技术支持资料的，单一来源谈判时不予认可
2、 技术咨询：杨建，联系电话15262721870。


第四部分 合同主要条款
1、交货期
（1） 国（境）内供货：合同生效后30 天内；
（2） 国（境）外供货：信用证后45天内或合同生效后60天内，以先到为准。
2、交货地点
（1） 国（境）内供货：江苏省南通市啬园路9号南通大学指定地点；
（2） 国（境）外供货：指定目的地为：南通、上海或南京。
3、付款方式
（1） 国（境）内供货：用户收到货物并验收合格后15个工作日内支付合同总金额的95％，另5％作为质保金，待质保期满后根据质保和售后服务情况支付。；
（2） 国（境）外供货：以外贸信用证（L/C）方式结算。100%信用证，其中的90%见单付，余款凭加盖南通大学实验室与设备管理处公章的最终用户签字的验收报告支付。
4、保修期及售后服务
（1）验收合格后整机免费保修 壹 年，保修期自愿延长不限；
（2）保修期内，因货物质量问题导致的各种故障的技术服务及维修所产生的一切费用由卖方负责承担；
（3）卖方应针对货物的特点对买方有关人员在货物的性能、原理、操作要领、维修和保养等各个方面进行免费现场培训。必要时，卖方还应向买方提供免费培训名额至少2个，参加卖方举办的专门培训；
（4）售后服务承诺书中承诺的其他条款。
5、安装、调试及验收要求
（1）卖方应在买方的配合下，负责对货物的现场安装调试；
（2）货物到达买方指定地点后，卖方应在收到买方通知后48小时内派遣合格的技术人员前往买方完成货物的安装、调试工作；
（3）验收测试所需要的材料、设备和测试样品等均由卖方负责提供；
（4）卖方应在规定的期限内完成安装调试工作。如因卖方责任而造成安装调试的延期，因延期而产生的所有费用由卖方承担；
（5）最终验收在买方使用现场进行，在货物达到验收标准，包括应满足中国安全标准和环境保护标准后，买卖双方共同签署验收合格报告；
（6）卖方人员在买方安装调试期间所产生一切费用由卖方承担。 
 

第五部分  附  件

附件1：投标函
附件2：投标报价总表
附件3：配置清单及分项报价表
附件4：技术规格响应/偏离表
附件5：商务条款响应/偏离表
附件6：法定代表人资格证明
附件7：法定代表人授权书

附件1
投    标    函

南通大学实验室与设备管理处：
我方经仔细阅读研究              项目单一来源谈判文件（项目编号           ），已完全了解单一来源谈判文件中的所有条款及要求，决定参加投标，同时作出如下承诺：
1、我公司与本单一来源谈判项目及该项目相关人员之间均不存在可能影响单一来源谈判公正性的任何利害关系。
2、愿按单一来源谈判文件要求提供货物和服务，投标货物及服务的投标总价为：
（小写）              ，（大写）                                      。
3、接受单一来源谈判文件的所有条款、条件和规定，放弃对单一来源谈判文件提出质疑的权利。
4、同意按照单一来源谈判文件的要求提供所有资料、数据或信息。
5、认可贵方有权决定中标人或否决所有投标，并理解最低报价只是中标的重要条件，贵方没有义务必须接受最低报价的投标。
6、我方如中标，将保证遵守单一来源谈判文件对供应商的所有要求和规定，履行自己在投标文件（含修改书）中承诺的全部责任和义务。
7、本投标文件的有效期为投标截止日后90天内，如我方中标，有效期将延至合同有效期终止日为止。
8、与本次招投标有关的事宜请按以下信息联系：

地    址：                         邮政编码：                      
电    话：                         传    真：                      
Email：                        
                  
供应商名称：                                （公章）  
授权代表（签名）：                           
 日   期：                                   
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附件2
投 标 报 价 总 表

单一来源谈判项目名称：                                        单一来源谈判项目编号：                          
	序号
	包号
	货  物 名 称
	型号、规格
	数量
	制造商名称和国籍/地区
	价格条件
	投标货币
	投标总价
	交货期
	保修期
	备  注

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	



供应商名称：（章）                              授权代表（签名）：                                日期：                                



附件3
配置清单及分项报价表

 单一来源谈判项目名称：                                        单一来源谈判项目编号：                          
	序号
	主机（部件、配件等）名称
	型号、规格
	数量
	原产地和制造商名称
	货币
	单价
	总价
	备       注

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	

	                                                                             总 计 
	



供应商名称：（章）                            授权代表（签名）：                          日期：                    

         

附件4
技术规格响应/偏离表

单一来源谈判项目名称：           单一来源谈判项目编号：        

	序号
	单一来源谈判文件条目号
	采购规格
	投标规格
	响应/偏离
	说明

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	






供应商名称（章）：             授权代表（签名）：              

年   月   日

注：供应商应对照用户需求表中的技术规格，逐条核对所提供货物和服务是否作出了实质性的响应，有偏离的必须作出说明，对有具体参数要求的指标，供应商必须提供本次投标货物的具体参数值。

附件5
商务条款响应/偏离表

单一来源谈判项目名称：           单一来源谈判项目编号：        

	序号
	单一来源谈判文件
条目号
	采购条款
	投标条款
	响应/偏离
	说明

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	







供应商名称（章）：                授权代表（签名）：                 

                                                   年   月   日
注：供应商应对照单一来源谈判文件的商务条款，逐条核对是否作出了实质性的响应，有偏离的必须作出说明。


附件6
法定代表人资格证明
南通大学实验室与设备管理处：

单位名称：                                           
地址：                                               
姓名：                性别：      职务：                身份证号码：                                  ，系           （供应商名称） 的法定代表人，以本公司名义参加南通大学          （项目名称）、项目编号：        单一来源谈判采购的投标活动，代表本公司签署投标文件、进行合同谈判、签订合同和处理与之有关的一切事务。
特此证明。
供应商名称：                                  （公章）
日期：                 年         月         日

 (
法人代表身份证复印件粘贴处
)
附件7
法定代表人授权书
南通大学实验室与设备管理处：

本授权书声明：注册于（国家或地区的名称）的（公司名称）的在下面签字的 （法定代表人姓名、职务）代表本公司授权在下面签字的（公司名称） 的 （被授权人的姓名、职务 ） ，身份证号码：                         ,为本公司的合法代理人，参加南通大学（项目名称）、项目编号：                的投标，以本公司名义处理与之有关的一切与事务。
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